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ABSTRACT

Periodontal disease is a chronic disease that is majorly caused by polymicrebial

5xis P.

gingivalis where it is involved in biofilm formation and virulent activity% gingival

tissue. Probiotics are suggested as an adjunct method to overco is- pathogen's

colonization and biofilm formation. The main objective of this st r:’x:

molecular mechanism of antimicrobial and anti-biofilm pro%ﬂ&
th

biofilm formation at the periodontal pocket. The important pathogen of this'@i

vestigate the

f L. rhamnosus

ATCC 7469 cell-free supernatant (CFS) against periodont en, i; gingivalis. To
achieve the objective, disc diffusion assay, minimum inhibitery conceftratio IC) and
minimum bactericidal concentration (MBC) werg carried out to rmi he

N
antimicrobial properties while anti-biofilm ass carried v‘itb\"%\rious
concentration of L. rhamnosus ATCC 7469 CES to assess th¢" anti- filr‘n\gﬁivity.To
identify the effect of L. rhamnosus ATCC 7469 onithe ge \ptession fiP~ gingivalis,

Next Generation Sequencing (NGS) Werwed followeddy RT-GRCR to validate
the gene expressions.The antimicrobN ing reveal

hat @hamnosus ATCC
7469 CFS was able to inhibit P. gingivalis with \hshkiqtio @e 0f 10.64 £ 0.44 mm
with the MIC and MBC value of %Fsﬂco centration.. ddition, L. rhamnosus
ATCC 7469 CFS able to
concentration of CFS as ob
NGS showed that varigus

biofilm,_for at(i‘o&(%' 84.94% at the highest
y t:' ofil assa&he molecular investigation by

and pathwa rdla{@to cell survival, metabolism, and

i ﬁ@‘j ‘Fhéj/the affected gene mfal, kgp, and rgp
ilmyrelate -g?ne, FimA were validated by RT-gPCR
(issio@ere in agreement with the NGS outcomes.

3
In conclusion, otics/L. rha us CQC 7469 CFS possess antimicrobial and anti-

biofilm &5 ag'gi t P4 gi gi\élg{amd the effects of exposure to L. rhamnosus
% ¢ fiected

ATC FSarere in t@-gene expression of P. gingivalis.
N
S

i
N

technique. The @Q inte



ABSTRAK

Penyakit periodontal adalah penyakit kronik yang sebahagianﬁ%nya

disebabkan oleh pembentukan biofilm polimikrob pada poket periodoEGkSa ogen

penting penyakit ini ialah P. gingivalis di mana ia terlibat dalam pem an biofilm
dan aktiviti virulen pada tisu gingiva. Probiotik dicadangkan sebagai tambahan
untuk mengatasi penjajahan patogen ini dan pembentukan biofilm%jgﬁama kajian
rhamnosus ATCC 7469 supernatan bebas sel (CFS) terh
gingivalis. Untuk mencapai objektif, ujian resapa pékatan _perencatan
minimum (MIC) dan kepekatan pembasmian minimum ( ) t Ia%n uk
menentukan sifat antimikrob manakala ujian anti-hi ijalankan geln @atan
L. rhamnosus ATCC 7469 CFS yang berbeza u i -biofilém. Untuk
mengenal pasti kesan L. rhamnosus ATCC 7462&1:% \srgen P.gi ﬁﬁélis, teknik
NGS telah digunakan dan kemudian diiku W-q mengesahkan ekspresi
gen. Saringan antimikrobial mended@wawa nos@ATCC 7469 CFS

mampu menghalang P. gingivalis dfﬁzon p \cat@Tm 9&\0.44 mm dengan nilai
F
n

ini adalah untuk menyiasat mekanisme molekul sifat antimik: an anti-biofilem L.
a

patogen, periodontal, P.
e

MIC dan MBC sebanyak 25% kepe lain ftu, L. rl@nnosus ATCC 7469 CFS
7]

telah mampu mengurangkan p\ uka ile oler@'ngivalis sebanyak 84.94%

pada kepekatan tertinggi Cﬁpg i yT diperhatikadeleh ujian biofilm. Penyiasatan

G

molekul menggunakan% S menunjukkah b@»wa pelbagai gen dan laluan yang
berkaitan dengan survival-sel, me@' e,"(@/aktiviti virulen dinyatakan secara
berbeza. Kemudi ?ﬂyang t‘
gen berkaitan iIm,"FimA

b\i :

riejasymfal, kg%dan rgp dengan penambahan satu lagi
Fahk@o eh teknik RT-Qpcr. Ekspresi gen yang
asil ec@tusan NGS. Kesimpulannya, probiotik L.
p mpamerkan sifat antimikrob dan anti-biofilem

penting ada%larl
rhamnoss% 7469/CFS

terhad givalis kesan pQﬂdedahan kepada L. rhamnosus ATCC 7469 CFS
dice-&n dalam ekspresi ge&ﬁ’gingivalis.
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